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I. IDENTIFICACAO DA DISCIPLINA:

CODIG NOME DA DISCIPLINA N2 DE HORAS-AULA TOTAL DE HORAS-
(0] SEMANAIS AULA SEMESTRAIS

FAP Analises comparativas:

410032 evolucao, 4 60

ecologia e conservagio

NUMERO DE VAGAS minimo: 4

L. CREDITOS: 4
maximo: 15

II. HORARIO
TURMAS TEORICAS TURMAS PRATICAS
Segundas, quartas e sextas-feiras - Segundas, quartas e sextas-feiras -
09:00h-12:00h 13:30h-17:00h

III. PROFESSOR (ES) MINISTRANTE (S)

1. Suzana Alcantara (Depto. Botanica — UFSC) (suzanaalcantara@gmail.com) — prof. responsavel

2. Marcelo Reginato (Depto. Botanica — UFRGS) (reginatobio@yahoo.com.br) — prof. convidado

IV. CURSO (S) PARA O QUAL(IS) A DISCIPLINA E OFERECIDA

1. PPG em Biologia de Fungos, Algas e Plantas

V. EMENTA

Apresentagdo dos principais métodos e propdsitos da utilizacdo de filogenias em estudos ecologicos,
evolutivos, biogeograficos e conservacionistas. Introducéo da bibliografia basica, com realizagdo de
atividades praticas para familiarizagdo com os programas computacionais utilizados na area.
Realizacdo de treinamentos em analise de dados onde serdo colocados em pratica os principios
apresentados em aula.

VI. OBJETIVOS

Fornecer ao aluno o primeiro contato e conceitos tedricos basicos para a realizagdo de estudos
evolutivos utilizando métodos filogenéticos comparativos. Espera-se que ao final do curso o aluno seja
capaz de i. perceber a utilidade pratica da aplicacdo do conhecimento evolutivo em diversas areas da
botanica; ii. avaliar criticamente estudos sobre a biodiversidade em contexto evolutivo; iii. elaborar
projetos de pesquisa envolvendo a utilizagdo de métodos filogenéticos comparativos; iv. dominar o
conhecimento basico necessario para desenvolver suas habilidades na utilizagdo dos métodos
filogenéticos comparativos.
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VII. CONTEUDO PROGRAMATICO

Conteudo tedrico: Historico: Contrastes filogenéticos e Andlises filogenéticas comparativas. Analises
morfométricas em biologia vegetal. Evolugdo de caracteres & adaptacdo. Phylomorphospace.
Dinamicas de diversificagdo. Biogeografia integrativa e evolucdo de areas de distribuicdo. Modelagem
¢ evoluc¢do de nicho climatico.

Conteudo pratico: Interpretacio de filogenias - exercicios de pratica tree-thinking e programas para
visualizagdo e manipulacdo de filogenias no R. Softwares BEAST, Mesquite, BayesTraits e BAMM.
Pacotes do R: BAMMtools, phytools/diversitree, hisse, GeoSSE; BioGeoBEARS.

VIII. METODO DE ENSINO / DESENVOLVIMENTO DO PROGRAMA

Aulas tedricas expositivas, leitura e discussao de textos (aulas invertidas). Atividades praticas (analise
de dados) com utilizagdo de computadores e programas especificos. Utilizagdo dos métodos abordados
em sala para analise de dados e redacdo de manuscrito em formato de artigo cientifico.

IX. METODO DE AVALIACAO

Trabalho de finalizagdo de curso: 30% apresentagdo oral (avaliagdo da exposi¢do e dominio do
conteudo tedrico) e 30% artigo estruturado durante a disciplina e redigido e entregue posteriormente
(avaliag@o da redacdo de texto, execucdo das analises de dados e interpretagdo dos resultados obtidos).
Realizagdo das atividades praticas ao longo do curso: 40% da nota.

OBS:
1. O trabalho final (em formato de artigo) devera ser entregues em forma eletronica, via email.
2. Alunos que ndo frequentarem as aulas ficaram destituidos da fragdo da nota referente as

atividades praticas realizadas.

X. CRONOGRAMA TEORICO/PRATICO (PODERA HAVER ALTERACAO NA ORDEM
DOS CONTEUDOS PREVISTOS ENTRE AS DATAS DAS AULAS, SE NECESSARIO)

DATA CONTEUDO AULA

25/05 Histérico: Analises filogenéticas comparativas. "Corre¢ao filogenética" vs.
incorporacdo da informagdo evolutiva em estudos ecologicos. Modelos evolutivos:

manha -
Fundamentos teoéricos e exemplos.

25/05 Pratica: Introducdo aos softwares R & RStudio. Interpretacdo de filogenias -
exercicios de pratica tree-thinking e programas para visualizag@o e manipulagdo de

tarde filogenias no R. Software Mesquite.

27/05 Evolucio de caracteres & adaptacao: 1. Historico do pensamento adaptacionista;
2. Padrdes de evolugdo de caracteres. 3. Sinal filogenético e taxas de evolugdo.

manha
27/05 Pratica: Introducdo aos programas para avaliar evolugdo de caracteres e modelos
tarde evolutivos no R (geiger, phytools, ape, etc.). Softwares BayesTraits.

29/05 Analises morfométricas & multivariadas. Delimitagdo de espécies; estudos
filogeograficos e macroevolutivos. Conceito de caracteres complexos e

manh3 phylomorphospace.

29/05 Pacotes vegan, ape, ade4 (R).
tarde

01/06 | Diversificacio: 1. Mudangas em taxas de diversificagdo; 2. Inovagdes chave; 3.

manh3 Radiacao adaptativa e ocupacao de phylomorphospace.




01/06 Software BAMM; pacotes BAMMTtools, hisse, diversitree, GeoSSE (R).
tarde

03/06 | Biogeografia e areas de distribui¢do de espécies: 1. Historico e perspectiva atual.
2. Biogeografia Integrativa. 3. Modelagem evolutiva de areas de distribuigéo. 4.

manhd Modelagem evolutiva de nichos ecologicos (baseados em SDM).

03/06 Programas BEAST & maxent. Pacotes GeoSSE; BioGeoBEARS, phyloclim (R).
tarde

05/06 Apresentacio dos temas dos trabalhos de concluséo pelos grupos/duplas: 1.
Contextualizagdo evolutiva do grupo de estudo; 2. Hipoteses/perguntas
investigadas; 3. Predigdes & analises propostas para testa-las; 4. Dados
preliminares.

Discussao com a classe sobre as propostas apresentadas.

manha

05/06 Conversas com os grupos/duplas sobre os temas dos trabalhos de conclusao.

tarde Orientacdo sobre o formato e contetido esperado nos trabalhos entregues.

26/06 | Entrega do trabalho final em formato de artigo cientifico.
12:00h | NAO SERAO ACEITOS ARQUIVOS ENTREGUES APOS 12:00H.
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