UNIVERSIDADE FEDERAL DE SANTA CATARINA
POS-GRADUACAO EM BIOLOGIA DE FUNGOS, ALGAS E
PLANTAS

PLANO DE ENSINO

2020-1*

Plano de ensino adaptado, em carater excepcional e transitorio, para substituigdo de aulas presenciais por aulas em meios

digitais, enquanto durar a pandemia do novo coronavirus — COVID-19, em atengéo a Portaria MEC 344, de 16 de junho de
2020.
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2. HORARIO
Encontros sincronos: Quintas-feiras, 14:30h as *: horério limite em que as aulas serdo colocadas para
16:30h visualizacdo no Moodle.
**: horario em que a docente estara a disposi¢do para 0s
Aulas assincronas: Quintas-feiras, 09:00h as encontros sincronos individuais (conforme demanda dos
12:00h* e 14:00h as 17:00h** discentes)

3. PROFESSOR(ES) MINISTRANTE(S)

1. Suzana Alcantara (Depto. Botanica — UFSC) 2. Cintia Gomes de Freitas (PPG Ecologia e
(suzanaalcantara@gmail.com) — prof. Conservacéo - PD Print/CAPES - UFPR)
responsavel (cintuca@gmail.com) - prof. colaborador

3. Marcelo Reginato (Depto. Botanica — UFRGS)
(reginatobio@yahoo.com.br) — prof. convidado

4. CURSO(S) PARA O(S) QUAL(IS) A DISCIPLINA E OFERECIDA

1. PPG em Biologia de Fungos, Algas e Plantas

4.1 DISCIPLINA OBRIGATORIA OU ELETIVA

Eletiva

5. EMENTA



mailto:rftrevisan@yahoo.com.br
mailto:cintuca@gmail.com
mailto:reginatobio@yahoo.com.br

Apresentacdo dos principais métodos e propdsitos da utilizacdo de filogenias em estudos ecoldgicos, evoluti-
vos, biogeogréaficos e conservacionistas. Introducdo da bibliografia basica, com realizagdo de atividades prati-
cas para familiarizacdo com os programas computacionais utilizados na area. Realizacdo de treinamentos em
analise de dados a partir de tutoriais disponibilizados onde serdo colocados em pratica os principios apresenta-
dos em aula.

6. OBJETIVOS

Fornecer ao aluno o primeiro contato e conceitos tedricos basicos para a realizacdo de estudos evolutivos utili-
zando métodos filogenéticos comparativos. Espera-se que ao final do curso o aluno seja capaz de i. perceber a
utilidade pratica da aplicacdo do conhecimento evolutivo em diversas areas da botanica; ii. avaliar criticamente
estudos sobre a biodiversidade em contexto evolutivo; iii. elaborar projetos de pesquisa envolvendo a utiliza-
¢do de métodos filogenéticos comparativos; iv. dominar o conhecimento basico necessario para desenvolver
suas habilidades na utilizacdo dos métodos filogenéticos comparativos.

7. METODO DE ENSINO / DESENVOLVIMENTO DO PROGRAMA

1. Aulas assincronas: serdo disponibilizadas semanalmente, via Moodle, em arquivos no formato apresentacao
de PowerPoint, com o conteldo contemplado segundo cronograma abaixo. Todos 0s arquivos estardo
disponiveis com pelo menos uma semana de antecedéncia em relacdo a data apresentada no cronograma.
2. Atividades assincronas: serdo disponibilizados semanalmente, via Moodle, os tutoriais (arquivos texto e/ou
pdf) para o uso de programas de analises apresentados nas aulas assincronas, contendo indicagdo dos links
especificos para acesso aos programas que serdo utilizados em cada semana. Todos 0s arquivos estardo
disponiveis com pelo menos uma semana de antecedéncia em relacdo a data apresentada no cronograma.
3. Encontros sincronos coletivos: serdo realizados pelo menos 3 encontros coletivos no decorrer da disciplina,
via GoogleMeet (ver cronograma abaixo), visando atingir os seguintes objetivos:
a. apresentacao dos docentes, estudantes e explanagdo/sanar dividas em relagéo ao plano de ensino (apds
disponibilizacéo da aula assincrona onde o plano e cronograma serdo apresentados);
b. discutir as ideias de trabalho de conclusdo propostas pelos estudantes, que deverdo ser enviadas
previamente para o férum da disciplina via Moodle (arquivo powerpoint ou audio/video)
c. discutir com a turma as apresentacdes dos trabalhos de concluséo (em formato powerpoint ou video,
que deverdo ser enviadas previamente via Moodle) & discusséo final/avaliacdo da disciplina.
4. Encontros sincronos individuais: poderdo ser agendados de acordo com a demanda dos estudantes, via
GoogleMeet, visando sanar duvidas especificas em relagdo aos tutoriais e/ou trabalho de concluséo proposto.

Sistema de comunicagdo: além das acessibilidade via email e chat disponivel no AVEA - ambiente virtual de
ensino e aprendizagem - Moodle, serdo utilizadas plataformas para web conferéncia (GoogleMeet).

Material didatico especifico: os materiais que serdo utilizados durante a disciplina constituem aulas pré-
gravadas (assincronas), de autoria propria, e tutoriais, além da indicacéo dos programas que serdo utilizados em
cada semana. Os programas utilizados sdo de uso livre e irrestrito da comunidade cientifica. As aulas e tutoriais
disponibilizados ndo poderdo ser gravados, difundidos ou compartilhados sem autorizacdo prévia. Toda a
bibliografia basica também sera disponibilizada no Moodle da disciplina e trata-se de material acessivel para
fins cientificos/educacionais (pdfs de artigos cientificos e/ou livros disponiveis pela BU).

Identificacdo do controle de frequéncia das atividades: Para comprovar a frequéncia em relacdo as aulas
assincronas, o aluno devera gravar um audio curto (max. 5 min), considerando de que forma o conteldo teérico
apresentado naquela aula pode ser aplicado a seu sistema de estudo (ndo necessariamente a seu projeto de
dissertacdo/tese). Para as atividades assincronas (tutoriais), o aluno podera postar um arquivo relatando as
duvidas/problemas encontrados durante a realizagdo do mesmo ou (no caso de ndo encontrar nenhuma
dificuldade), postar os arquivos da script e output das analises. Para os encontros sincronos, serd considerada
a participacdo do aluno - em caso de problemas técnicos que impeca a participacdo individual durante os
encontros coletivos, o aluno devera entrar em contato para agendar um encontro sincrono individual de
reposicao.

8. METODO DE AVALIACAO




A avaliacdo da disciplina sera verificada a partir da média de notas obtidas em:

a) Envio dos audios ap0s assistir as aulas assincronas, demonstrando capacidade de aplicar o contetido
contemplado a um sistema de estudo real (25% da nota)

b) Envio dos arquivos contendo ddvidas e/ou realizagdo das analises dos tutoriais (25% da nota)

c) Participacéo ativa durante os encontros sincronos (10% da nota)

d) Entrega de trabalho de concluséo, consistindo em 2 arquivos: 1 documento de texto (word ou pdf)
contendo relatério no formato de manuscrito/artigo cientifico e 1 documento de video mp4 ou
powerpoint com audio, com 5 a 10min. de duragdo, contendo a apresentacdo da ideia e dos principais
resultados do trabalho para toda a turma (40% da nota).

TODAS AS ATIVIDADES DEVERAO SER ENVIADAS VIA MOODLE.

9. CONTEUDO PROGRAMATICO

Conteudo tedrico: Historico: Contrastes filogenéticos e Analises filogenéticas comparativas. Evolucao de ca-
racteres & adaptacdo. Phylomorphospace. Dindmicas de diversificagdo. Biogeografia integrativa e evolugéo de

areas de distribuicéo.

Conteldo pratico: Interpretacdo de filogenias - exercicios de pratica tree-thinking e programas para visualiza-
¢do e manipulagdo de filogenias no R. Softwares BEAST, Mesquite, BayesTraits e BAMM. Pacotes do R:
BAMMtools, phytools/diversitree, hisse, GeoSSE; BioGeoBEARS.

10. CRONOGRAMA*

Aula | Data

CH

Conteudo/Atividade

1 |08/10

3h

Aula assincrona - parte 1: Apresentagdo da disciplina: sera disponibilizada no
Moodle até 01/10.

Aula assincrona - parte 2: Histérico: Analises filogenéticas comparativas. "Corre¢ao
filogenética" vs. incorporacédo da informacéo evolutiva em estudos ecoldgicos.

2 |08/10

3h

**Encontro sincrono: Apresentacdo e explanagdo sobre o plano de ensino, cronograma
e método de avalia¢do da disciplina.

Atividades assincronas: Tutoriais contemplando softwares R. Interpretacdo de filoge-
nias - exercicios de prética tree-thinking e programas para visualizacdo e manipulacdo de
filogenias no R. Apresentacdo do software Mesquite.

3 |15/10

3h

Aula assincrona: Evolucdo de caracteres & adaptacdo: 1. Histdrico do pensamento
adaptacionista; 2. Padrdes de evolucdo de caracteres. Modelos evolutivos: Fundamentos
tedricos e exemplos. 3. Sinal filogenético e taxas de evolucéo.

4 | 15/10

3h

Atividades assincronas: Tutoriais contemplando programas para avaliar evolugdo de
caracteres e modelos evolutivos no R (geiger, phytools, ape, etc.). Softwares
BayesTraits.

5 |22/10

3h

Aula assincrona: Anélises morfométricas & multivariadas. Estudos macroevolutivos.
Conceito de caracteres complexos e phylomorphospace.

6 | 22/10

3h

Atividades assincronas: Tutoriais contemplando pacotes vegan, ape, phytools (R).

7 ]29/10

3h

Aula assincrona: Diversificacdo: 1. Mudangas em taxas de diversificacdo; 2. Inovagoes
chave; 3. Radiacdo adaptativa e ocupacdo de phylomorphospace.

8 |29/10

3h

Atividades assincronas: Tutoriais contemplando software BAMM; pacotes BAMM-
tools, hisse, diversitree, GeoSSE (R).

9 | 0511

3h

Aula assincrona: Biogeografia integrativa: 1. Historico e perspectiva atual. 2. Mod-
elagem evolutiva de areas de distribuicéo.




10 | 05/11 | 3h | **Encontro sincrono: Discussdo sobre os temas dos trabalhos de conclusdo. Orienta¢do
sobre o formato e contelido esperado nos trabalhos entregues. Atividades assincronas:
Tutoriais contemplando o programas BEAST e os pacotes GeoSSE; BioGeoBEARS (R).

11 | 12/11 | 3h | Atividades assincronas: Realizacdo dos trabalhos de conclusdo pelos estudantes.
Docente responsavel disponivel para sanar davidas.

12 | 12/11 | 3h | Atividades assincronas: Realizacdo dos trabalhos de conclusdo pelos estudantes.
Docente responsavel disponivel para sanar dividas.

13 | 19/11 | 3h | Atividades assincronas: todos os participantes deverdo assistir as apresentacdes dos
trabalhos de conclusdo de curso, que deverdo ser postadas no Moodle até 17/11
IMPRETERIVELMENTE até as 23:59h.

14 | 19/11 | 2h | **Encontro sincrono: Discussdo sobre as apresenta¢des dos trabalhos de conclus&o.
Avaliacdo/discussédo sobre o andamento da disciplina.

* Seréo destinadas 19 horas-aula para a realiza¢do remota das atividades propostas.
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10. LEGISLACAO

N&o sera permitido gravar, fotografar ou copiar as aulas disponibilizadas no Moodle. O uso ndo autorizado de material origina
retirado das aulas constitui contrafacéo — viola¢do de direitos autorais — conforme a Lei n® 9.610/98 —Lei de Direitos Autorais.
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